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Élaborer des méthodes d'analyse protéomique à haut-débit pour des
échantillons végétaux

PROT4BREED

Longtemps basées sur les seuls 
marqueurs génétiques, les méthodes de 
sélection végétale exploitent désormais 
aussi les données omiques. Cependant, 
les données de protéomique sont peu 
utilisées au regard de celles issues de la 
transcriptomique en raison du faible 
débit des analyses protéomiques

En permettant d'augmenter le débit des analyses protéomiques, 
Prot4Breed permettra de traiter en routine de grandes cohortes 
d'échantillons végétaux tout en diminuant les coûts. Ce projet 
ouvrira ainsi les applications de la protéomique quantitative aux 
études de génétique quantitative, de sélection génomique, de 
diversité génétique, de l'interaction génotype x environnement 
ou de prédiction phénotypique.
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